
生信豆芽菜-富集分析码图

网址：http://www.sxdyc.com/enrichmentFgsea

1、数据准备

准备一个全基因的表达谱矩阵，其中行为基因，列为样本，行名不要重复

样本分组数据

2、选择背景集，输入比较组和被比较组的名字，两个组图片的高度，提交后等

待运行成功即可

http://www.sxdyc.com/enrichmentFgsea


3、结果



当然，如果不清楚数据是什么样的，可以选择下载我们的示例数据
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